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TR R A =X
PARBRHE 75 A B
10017—-839009 Y3 144 2H21H
10018—-06437 PRkl 7H9 A1 6 H
10018—22319 Y1 79 A1 6H
10018—29058 S22 H19H
10018—-31476 SR 5 H 2 1 H
10018—-35006 PRkl 7H9 A1 6 H
10018—-35907 VY1 749 A1 6H
10018—42333 S 24 10H15H
10018—-76059 S22 H1 3H
10018—79350 St 7T A 4 H
10018—-81877 a2 44 3 4 40
10018—98301 SRMoTLHE1 2 H 5 H
10019—-07789 VY1 74901 6H
10019—27936 PRkl 7H9 A1 6 H
10019—-29684 T2 281 0H21H
10026—-06281 PRkl 7H9 A1 6 H
10026—21686 SR 24 3H18H
10026—-76904 PRkl 7H9 A1 6 H
10027—59726 Y1 749 A1 6H
10028—00546 G243 H1 2H
10028—44452 oM 2 44 5 4 8 H
10030—-62435 PRkl 7H9 A1 6 H
10031—-05457 VR 3 142 A1 2H
10031—-05747 PRkl 7H9 A1 6 H




PPRBRHA 5 AT B

0031—48432 k1 7THE9H 16

0031—59835 a2 % 5 H 8

0032—18144 k1 7THE9H 16

0032—69394 S 2442 H1 8

0033—62827 k1 7THE9H 16

0034—-—10014 TR 1 789 H1 6

0034—26531 k1 7THE9H 16

0034—958538 ST HE 6 H 20

0035—3610 k1 7THE1T2H1

0035—5493 YRk 1 841 A 1

0038—0815 S 2442 H20
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0037—42382 TRk 1 841 2 H 1
9
2

0038—2648
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0039—-92557 TRk 2 08 2 A1
0040—-08528 Tk 2 04 3 A1
0040—-30084 VR 2 084 A1
0041—02602 FRk 2 049 A1
0042—91900 VR 2 14 8 A1
0043—-28397 2 1411 H1
0043—-57388 Tk 2 241 H 1
0044—46561 Tk 2 24 8 A1
0044—570438 VR 2 54 9 H 2
0045—76920 Tk 2 387 H 1
0045—91770 VR 2 348 A 1
0049—-41686 Tk 2 5481 A1
0050—14186 Y3 047 H 26 H
0052—90042 k2 645 H 1 H
0053—48675 a2 4F 8 A1 H




PRARBRE ZAHEA R
10053—-68905 k2 64 9 H 1 H
10057—15584 Yk 2 84 5 H 1 H
10057—47785 k2 84 7 H 1 H
10058—-39111 S22 1 H21H
10058—-930638 k2 94 5 H 1 H
10061—42564 T3 041 2H1H
10064—25076 G211 H1H
50001—12036 TR 1 749 A1 6 H
50002—45000 PRk 2 4411 H29H
50004—36468 VR 3 047 A 2 4H
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